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产品特点

产品设计覆盖V3-V4区域，可以提供属到种级别的物种分类分辨率

在6小时内用两步PCR即可完成文库制备，操作简单快捷

DNBSEQ-G99测序仪能在30小时内完成PE300测序，为您的研究提速

软件功能丰富，如OTU分析、分类水平识别、α多样性分析、β多样性分析，PCA/PCoA和聚类热图分析

可提供多达4608个条形码用于文库准备，满足高通量测序要求

微生物在海洋、土壤、家庭、医院和人体等环境中无处不在，它们在不同的生态系统中发挥着至关重要的作用。分析
不同微生物群落中微生物的多样性对于全面了解生命至关重要，并对人类健康、环境科学和工业具有重要意义。

DNBSEQ-G99是世界上速度最快的中小型测序仪，能够在30小时内完成PE300测序，提供高质量的数据。同时还集成
了生物信息学模块，可以在机器上自动分析数据。

文库制备试剂是基于ATOPlex技术开发的，覆盖16S rDNA的可变区V3-V4。利用两步PCR完成文库制备，首先扩增靶向
16S rDNA的V3-V4区域，然后进行第二步PCR以添加测序接头。

HGT 16S/18S/ITS宏基因组软件包括多个功能模块，如OTU分析、分类水平鉴定、α多样性分析、β多样性分析，
PCA/PCoA和聚类热图分析。

MGI 16S rDNA测序产品方案包括试剂、测序仪和数据分析软件，覆盖从样本到报告的全流程。可应用于微生物群落结
构、进化关系和人类健康的研究。

简介

MGI 16S rDNA 测序产品方案
快速、精准、便捷，为微生物组学研究提供强力工具
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使用MGI 16S rDNA测序产品方案对四例样本进行测试，系统对数据进行了OTU分析和聚类，并计算了每种类型OTU的
丰度，结果如表2所示（注意，仅显示部分结果）

产品性能
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预期用途

16S V3-V4 测序 ≥0.1 M ReadsPE300

测序读长 推荐数据量

表 1. 产品参数

表 2.  OTU丰度数据
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核酸提取 文库制备 测序 数据分析

hours~1 hours~6 hours~30 hours~0.5

PCR 2nd1st   PCR DNB DNBSEQ-G99

图 1. 工作流程图



随后，基于OTU的物种注释信息，统计每个分类级别（界、门、纲、目、科、属、种）在每个样本中的标签序列数量，
并生成直方图和克朗图
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表 3.  不同分类级别的标签数量

图 2.  每个分类级别的百分比柱状图

图 3.  K克朗图
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微生物群落通常由少数优势物种和少数稀有物种组成，优势物种在决定群落功能方面发挥着重要作用。系统会确定每
个样本在每个分类级别的分类组成，并生成一个堆叠条形图，用于将不同样本之间物种丰度的差异进行可视化。图表中显
示了在至少一个样本中相对丰度≥2%的前10个物种，所有其他物种都被归类为“Others”。未按规定的分类级别进行注
释的OTU将显示为“Unclassified”
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表 4.  与不同目相关联的标签数量
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图 4. 各种样本的物种分布堆积条形图



下面的聚类热图显示了每个样本中不同物种的丰度。热图上反映的聚类关系可以帮助理解样本中的物种层次关系

阿尔法多样性指标提供了样本中微生物群落的多样性（反映分类类群的数量）和均匀性（反映类群丰度的分布）的信
息。结果如下图所示
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图 5.  不同样本物种丰度的聚类热图
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图 6. 稀疏曲线 图 7. Shannon稀疏曲线



系统利用Unifrac距离（加权或未加权），通过考虑基于序列相似性估计的进化树来测量样本之间的系统发育差异。结
果以热图的形式呈现，将样本之间系统发育组成的差异可视化，如下图所示

主成分分析（PCA）、主坐标分析（PCoA）和非度量多维标度（NMDS）分析结果如图10所示。在这些图中，具有相
似组成的样本的点距离较近。理论上，相似环境中的样本通常表现出聚类。
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图 9. 未加权和加权Unifrac指数的热图

图 8. 不同细菌群落群的丰度分析

图 10. OTU主成分分析图



算术平均未加权对组法（UPGMA）分析是一种简单的分层聚类方法，可用于研究样本之间的相似性。UPGMA分析基
于加权和未加权的Unifrac数据，并使用Mothur软件进行。生成的UPGMA分类树可将样本之间的相似性可视化，更相似的
样本由树上较短的公共分支表示。分析结果如下图所示
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图 11. UPGMA分类树



基因测序仪DNBSEQ-G99ARS 高配 900-000608-00

订购信息

产品名称 规格 货号

仪器

试剂

软件

ATOPlex 16SV3V4 rDNA建库试剂盒套装

ATOPlex 16S V3V4 rDNA建库试剂盒套装

ATOPlex E450 双标签平衡文库试剂

MGIEasy双barcode环化试剂盒

MGIEasy 环化试剂盒V2.0

DNBSEQ-G99RS高通量测序试剂套装

HGT 16S/18S/ITS 宏基因组软件 / 970-000333-00

576 人份

96人份

40ng/tube

/

/

G99 SM FCL PE300

940-000725-00

940-001261-00

940-000637-00

1000020570

1000005259

940-000415-00
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本手册中所有商标或标识均属于深圳华大智造科技有限公司及其提供者所有。
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+86-4000-688-114

MGI-service@mgi-tech.com

www.mgi-tech.com
深圳华大智造科技股份有限公司

MGIEasy 粪便基因组DNA（meta）提取试剂盒  96 人份  940-000122-00


